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Ce que le package fait 

1. Calcul de poids de rareté pour espèces à 
partir d’occurrences. Différentes formules : 

– Formules développées pendant ma thèse 

– Formules « classiques » 

2. Calculs d’indices de rareté pour assemblages 
sur données d’occurrences ou d’abondance 



Données d’occurrence 
Exemple de base de données en occurrence  Occurrence 

∑ 

> occurMA <- apply(baseMA, 1, 
sum) 
> occurMA 

> baseMA 
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Principe d’attribution des poids de  
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1. Calcul des poids de rareté : 
fonction « rWeights » 

Vecteur d’occurrence : 
occurMA 

> install.packages("Rarity") 
> library(Rarity) 
> rWeights(occurMA) 

Seuil de rareté en 
occurrence 

Seuil de rareté en 
% de Qmax 

Rappel des 
occurrences 

Rareté de l’sp. au 
seuil considéré 

Poids de rareté 



1. Calcul des poids de rareté : 
fonction « rWeights » 

 

 

Paramètres par défaut : 

• Utilisation de la fonction « W » décrite dans Leroy et al., in press, Diversity 
& Distributions 

• Seuil de rareté selon la définition de Gaston (1994) 

 sp. rares = 25% d’sp. avec la plus faible occurrence 

• Occurrence minimale = minimum du vecteur d’occurrence fourni 

• Occurrence maximale = maximum du vecteur d’occurrence fourni 

• Valeurs normées entre 0 et 1 

 

rWeights(occData, Qmax = max(occData), Qmin = min(occData), wMethods = "W", rCutoff = 
"Gaston", normalized = T, assemblages, extended = F) 



1. Calcul des poids de rareté : 
fonction « rWeights » 

Autres paramètres possibles :  

• Choix du seuil de rareté 

 
> rWeights(occurMA, rCutoff = "Gaston") # Par défaut 

> rWeights(occurMA, rCutoff = 0.1) # Valeur numérique (% 
de Qmax) 

> rWeights(occurMA, rCutoff = "Leroy", assemblages = 
baseMA) # Seuil où on a en moyenne 25% d’sp rares dans 
les assemblages locaux 

Voir discussion dans Leroy et al., 2012, Insect 
Conservation and Diversity 



1. Calcul des poids de rareté : 
fonction « rWeights » 

Autres paramètres possibles :  

• Choix de la méthode d’attribution des poids 

 
> rWeights(occurMA, wMethods = c("W", "invQ")) 



1. Calcul des poids de rareté : 
fonction « rWeights » 

Autres paramètres possibles :  

• Calcul de poids multi-échelles 

Echelle 1 : données régionales 

 

 

Echelle 2 : données par pays de l’Ouest-Paléarctique 

Voir Leroy et al., In press, Diversity & Distributions 

> occurrences <- cbind(occurMA = apply(baseMA, 1, sum), occurWP = apply(baseWP, 1, sum)) 
> occurrences 



1. Calcul des poids de rareté : 
fonction « rWeights » 

Autres paramètres possibles :  

• Calcul de poids multi-échelles 

Voir Leroy et al., In press, Diversity & Distributions 

> rWeights(occurrences) 

Seuils de rareté 
attribués à 
chaque échelle 

Rappel des 
occurrences 

Rareté de l’sp. à 
l’échelle 1 et à 

l’échelle 2 

Poids de rareté 
multi-échelles 
(somme des 

poids simple-
échelle) 

Pour l’importance de l’utilisation de poids 
« échelle-dépendants », voir l’article Diversity & 

Distributions 



1. Calcul des poids de rareté : 
fonction « rWeights » 

Autres paramètres possibles :  

• Calcul de poids multi-échelles 

Voir Leroy et al., In press, Diversity & Distributions 

> rWeights(occurrences) 

> rWeights(occurrences, extended = T) # Donne les poids de chaque échelle 
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2. Calcul des Indices de Rareté : 
fonction « Irr » 

> baseMA 



2. Calcul des Indices de Rareté : 
fonction « Irr » 

 

 

Paramètres par défaut : 

• Pour normer l’indice entre 0 et 1, Wmin et Wmax sont estimés à partir des 
poids fournis 

• Les données des assemblages sont considérés comme données 
d’occurrence 

 

Irr(assemblages, W, abundance = F, Wmin = min(W), Wmax = max(W)) 



2. Calcul des Indices de Rareté : 
fonction « Irr » 

Autres paramètres possibles :  

• Indices multi-échelles 

 

 

 

Indices 
échelle 1 

Indices échelle 2 

Indices multi-
échelles 



2. Calcul des Indices de Rareté : 
fonction « Irr » 

Autres paramètres possibles :  

• Calcul sur des sites avec quelques espèces seulement 

 

 

 



2. Calcul des Indices de Rareté : 
fonction « Irr » 

Autres paramètres possibles :  

• Calcul en prenant en compte l’abondance des espèces dans 
les sites 

 

 

 



2. Calcul des Indices de Rareté : 
fonction « Irr » 

Autres paramètres possibles :  

• Détournements : possibilité d’utiliser n’importe quel type de 
poids dans pour la fonction « Irr » 

 

 

 

CSI normés 
entre 0 et 1 



Remarques finales 

• Indices utiles pour richesses spécifiques élevées 
où l’analyse de la communauté ne peut se faire 
espèce par espèce (au moins 10 espèces ?) 

 

• Mises à jour prévues : sorties graphiques, 
nouveaux indices 

 

• Ouvert à toute proposition d’amélioration / 
d’ajouts !! 
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